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[ZEH 1]

ETE& ZEEAH
(DStreptococcus (DStreptococcus
&4 pneumoniae pneumoniae
MIC B.P | A73)- MIC B.P | A713)-
PCG 0.12 0.06/4 | 0.12 0.06/4 I
FRPM 1 VS R 1 0.5/1 R
CFDN 0.5 0.5/2 S 0.5 0.5/2 S
CFPN 1 — I 1 0.5/2 I
CTRX <=0.5 1/4 S <=0.5 1/4 S
PAPM <=0.25 | —/— S <=0.25 | 0.25/1 S
[ZFE 1) 2]
EEE R
(DStreptococcus (DStreptococcus
FF & pyogenes pyogenes
MIC B.P | A73)- MIC B.P | A7T3)-

PCG 0.12 0.12/4 S 0.12 0.12/4 S
FRPM 1 —/— R 1 —/—
CFDN 0.5 —/— S 0.5 —/—
CFPN 1 —/— I 1 —/—
CTRX 1 05/— I 1 0.5/—
PAPM <=0.25 | —/— S <=0.25 | 0.5/— S
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Staphylococcus aureus (MSSA) Staphylococcus aureus (MRSA)

BP(S/R)| Z%&fd |B.P(S/R) BP(S/R)| Z%EfE |B.P(SR)

Zedife | M | AEH] ZE | W | g

MPIPC 2/4 2/4 MPIPC 2/4 2/4
ABPC —/— 0.25/0.5 0.25/0.5 IPM —/— R 4/16
ABPC/SBT —/— 8/32 8/32 LVFX 1/4 1/4
CEZ —/— 8/32 8/32 CAM 2/8 2/8
CCL —/— 8/32 8/32 CLDM 0.5/4 0.5/4
CFDN —/— 1/4 1/4 MINO 4/16 4/16
IPM —/— 4/— 4/16 ST 40/80 40/80
LVFX 1/4 1/4 FOM —/— 64/256 64/256
GRNX —/— 2/4 4/8 VCM 2/16 2/16
CAM 2/8 2/8 TEIC 8/32 8/32
CLDM 0.5/4 0.5/4 LZD 4/8 4/8
MINO 4/16 4/16 DAP 1/- 1/-
FOM —/— 16/256 —/— GM 4/16 4/16
VCM 2/16 2/16 AMK 16/64 16/64
ST 40/80 40/80 ABK —/— 4/16 4/16
GM 4/16 4/16
AMK 16/64 16/64
Streptococcus pneumoniae Viridans Streptococcus

B.P(S/R)| Z%&fE |B.P(S/R) B.P (S/R) #%A%{ B.P (S/R)
PCG 0.06/4 0.06/4 PCG 0.12/4 0.12/4
AMPC 2/8 2/8 FRPM —/— 0.5/1 —/—
FRPM —/— 0.5/1 0.5/1 CFDN —/— 0.5/2 —/—
CFDN 0.5/2 0.5/2 CDTR —/— 0.5/2 —/—
CDTR —/— 0.5/2 0.5/2 CFPN —/— 0.5/2 —/—
CFPN —/— 0.5/2 0.5/2 CTRX 1/4 0.5/—
CTRX 1/4 1/4 PAPM —/— 0.5/2 0.5/—
PAPM —/— 0.25/1 0.25/1 MEPM 0.5/— 0.5/2 0.5/—
MEPM 0.25/1 0.25/1 TBPM —/— 0.5/1 —/—
TBPM —/— 0.25/1 0.25/1 LVFX 2/8 2/8
LVFX 2/8 2/8 TFLX —/— 1/4 1/4
TFLX —/— 1/4 1/4 GRNX —/— 2/4 4/8
GRNX —/— 2/4 4/8 CAM 0.25/1 0.25/1
CAM 0.25/1 0.25/1 AZM 0.5/2 0.5/2
AZM 0.25/2 0.25/2 CLDM 0.25/1 0.25/1
CLDM 0.25/1 0.25/1 MINO —/— 2/8 2/8
MINO —/— 2/8 2/8
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BRI Streptococcus Corynebacterium spp.
B.P(S/R)| Z%&fE |B.P(S/R) BP(S/R)| Z%&fE |B.P(S/R)
EH % ALY 25 S HI EH% HHE JE S
PCG 0.12/— 0.12/4 0.12/4 MPIPC —/— —/— —/—
FRPM —/— 0.5/1 —/— ABPC —/— 0.25/— —/—
CFDN —/— 0.5/2 —/— ABPC/SBT —/— —/8 —/—
CDTR —/— 0.5/2 —/— CEZ —/— —/8 —/—
CFPN —/— 0.5/2 —/— CCL —/— —/8 —/—
CTRX 0.5/— 0.5/4 0.5/— CFDN —/— 1/4 —/—
PAPM —/— 0.5/2 0.5/— IPM —/—
MEPM 0.5/— 0.5/2 0.5/— LVFX —/— 1/4 1/4
TBPM —/— 0.5/1 —/— GRNX —/—
LVFX 2/8 2/8 CAM —/— 1/4 1/4
TFLX —/— 1/4 1/4 CLDM 0.5/4 0.5/4
GRNX —/— |24 | 48 | [MmoO —/— 4/16 4/16
CAM 0.25/1 0.25/1 FOM —/— 16/256 —/—
AZM 0.5/2 0.5/2 VCM 2/— 2/16 2/—
CLDM 0.25/1 0.25/1 ST 40/80 40/80
MINO —/— 2/8 2/8 GM 4/16 4/16
AMK —/— 16/64 16/64
Enterococcus spp. Moraxella catarrhalis
BP(S/R)| Z%&fd |B.P(S/R) B.P (S/R) B.P (S/R)
L&A AL 2% S i 2 H 1% ﬂ
PCG 8/16 8/16 ABPC —/—
ABPC 8/16 8/16 AMPC/CVA 4/8 4/8
FRPM —/— 4/8 4/8 FRPM —/— 1/2 —/—
PIPC —/— 16/32 16/32 CFDN
IPM —/— 4/8 4/8 CDTR
MEPM —/— 4/8 4/8 CFPN
LVFX 2/8 2/8 CTRX
Cav S - 0 DY
MINO 4/16 4/16 MEPM
FOM 64/256 64/256 TBPM —/— 1/2 1/—
VCM 4/32 4/32 LVFX 2/— 2/8 2/8
TEIC 8/32 8/32 TFLX —/— 1/4 1/4
CP 8/32 8/32 GRNX
LZD 2/8 2/8 CAM
GM —/— —/— AZM 0.25/— —/— 0.25/—
MINO —/— 2/8 2/8
ST 10/80 10/80
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Haemophilus influenzae Pseudomonas aeruginosa
B.P(S/R)| Z%&fE |B.P(S/R) B.P(SR)| Z#&fd |B.P(S/R)

VAL KA S J& SR 2§ 1% e 25 S Hif
ABPC 1/4 1/4 PIPC 16/128 16/128
AMPC/CVA 4/8 4/8 PIPC/TAZ 16/128 16/128
FRPM —/— 1/2 —/— CAZ 8/32 8/32
CFDN 1/— 1/2 1/4 CFPM 8/32 8/32
CDTR —/— 1/4 1/4 CzZOoP —/— 8/32 8/32
CFPN —/— 1/4 1/4 AZT 8/32 8/32
CTRX 2/— 2/4 2/4 IPM 2/8 2/8
PAPM —/— 0.5/2 0.5/2 MEPM 2/8 2/8
MEPM 0.5/— 0.5/2 0.5/2 DRPM 2/8 2/8
TBPM —/— 1/2 1/— CPFX 1/4 1/4
LVFX 2/— 2/8 2/8 LVFX 2/8 2/8
TFLX —/— 1/4 1/4 STFX —/— 1/4 1/4
GRNX —/— 1/4 4/8 GM 4/16 4/16
CAM 8/32 8/32 AMK 16/64 16/64
AZM 4/— 4/16 4/— ISP —/— 16/64 16/64
MINO —/— 2/8 2/8
ST 10/80 10/80
Enterobacteriaceae Z DT T MEPEAR R

BP(S/R)| Z%&fd |B.P(S/R) BP(S/R)| Z%EfE |B.P(SR)

2 H 1% HLHE 2% S ki SEE 75 H R
ABPC 8/32 8/32 ABPC —/— 8/32 —/—
ABPC/SBT 8/32 8/32 ABPC/SBT —/— 8/32 8/32
PIPC 16/128 16/128 PIPC 16/128 16/128
PIPC/TAZ 16/128 16/128 PIPC/TAZ 16/128 16/128
FRPM —/— 1/4 1/4 FRPM —/— 1/4 —/—
CEZ 2/8 2/8 CEZ —/— 2/8 —/—
CTM —/— 8/32 8/32 CTM —/— 8/32 —/—
CFDN 1/4 1/4 CFDN —/— 1/4 —/=
CDTR —/— 1/4 1/4 CDTR —/— 1/4 —/—
CTRX 1/4 1/4 CTRX 8/— 8/16 8/64
CTX 1/4 1/4 CTX 8/32 8/32
CAZ 4/16 4/16 CAZ 8/32 8/32
CPZ/SBT —/— 16/64 16/64 CPZ/SBT —/— 16/64 16/64
CPR —/— 8/32 8/64 CPR —/— 8/32 8/64
CMZ 16/64 16/64 CMZ —/— 16/64 —/—
FMOX —/— 8/32 8/32 FMOX —/— 8/32 —/—
AZT 4/16 4/16 AZT 8/32 8/32
IPM 1/4 1/4 IPM 4/16 4/16
MEPM 1/4 1/4 MEPM 4/— 4/8 4/16
DRPM 1/4 1/4 DRPM —/— 2/4 —/—
CPFX 1/4 1/4 CPFX 1/4 1/4
LVFX 2/8 2/8 LVFX 2/8 2/8
STFX —/— 1/4 1/4 STFX —/— 1/4 1/4
MINO 4/16 4/16 MINO 4/16 4/16
ST 40/80 40/80 ST 40/80 40/80
FOM 64/256 64/256 FOM —/— 16/256 —/—
GM 4/16 4/16 GM 4/16 4/16
AMK 16/64 16/64 AMK 16/64 16/64
ISP —/— 16/64 16/64 ISP —/— 16/64 16/64
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Bacteroides fragilis grou Z DA RYER R
B.P(S/R)| Z%&fE |B.P(S/R) B.P(SR)| Z#&fd |B.P(S/R)
2 H % LU JEHHT | EF % e 75 S il
ABPC/SBT 8/32 8/32 ABPC/SBT —/— 8/32 8/32
PIPC/TAZ 32/128 32/128 PIPC/TAZ —/— 32/128 32/128
CTX 16/64 16/64 CTX —/— 16/64 16/64
CTRX 16/64 16/64 CTRX —/— 16/64 16/64
CPZ/SBT —/— 16/64 16/64 CPZ/SBT —/— 16/64 16/64
CMZ 16/64 16/64 CMZ —/— 16/64 16/64
FMOX —/— 16/64 —/— FMOX —/— 16/64 —/—
FRPM —/— 2/8 —/— FRPM —/— 2/8 —/—
IPM 4/16 4/16 IPM —/— 4/16 4/16
MEPM 4/16 4/16 MEPM —/— 4/16 4/16
CAM —/— 4/16 —/— CAM —/— 4/16 —/—
AZM —/— 4/16 —/— AZM —/— 4/16 —/—
CLDM 2/8 2/8 CLDM —/— 2/8 2/8
LVFX —/— 2/8 2/8 LVEX —/— 2/8 2/8
MFLX 2/8 2/8 MFLX —/— 2/8 2/8
MINO —/— 4/16 4/16 MINO —/— 4/16 4/16
MNZ 8/32 8/32 MNZ —/— 8/32 8/32
#% 1 (Enterobacteriaceae) RO (ZOMT T LR )
B.P(S/R)| Z%&fE |B.P(S/R) B.P(SR)| Z#fd |[B.P(S/R)
2 H % LU JEHHT | I F % e 75 S il
ABPC 8/32 8/32 ABPC —/— 8/32 —/—
AMPC/CVA | —/— 4/ — —/— AMPC/CVA | —/— 4/— —/—
CDTR —/— 1/4 1/4 CDTR —/— 1/4 —/—
CFPN —/— 1/4 1/4 CFPN —/— 1/4 —/—
CFDN —/— 1/4 1/4 CFDN —/— 1/4 —/—
FRPM —/— 1/4 1/4 FRPM —/— 1/4 —/—
LVFX 2/8 2/8 LVFX 2/8 2/8
GRNX —/— 2/4 4/8 GRNX —/— 2/4 —/—
CAM —/— —/8 —/— CAM —/— —/8 —/—
AZM —/— —/8 —/— AZM —/— —/8 —/—
CLDM —/— — /4 —/— CLDM —/— — /4 —/—
EM/CLDM —/— —/— EM/CLDM —/— —/—
MINO 4/16 4/16 MINO 4/16 4/16
FOM 64/256 64/256 FOM —/— 16/256 —/—
ST 40/80 40/80 ST 40/80 40/80
BO(TRVEREE)
BP(S/R)| Z=*#fE |[B.P(S/R)
AL LA L 25 5 R
ABPC —/— 0.25/0.5 | 0.25/0.5
AMPC/CVA | —/— 4/8 4/8
CDTR —/— 1/4 1/4
CFPN —/— 1/4 1/4
CFDN —/— 1/4 1/4
FRPM —/— 1/4 1/4
LVFX 1/4 1/4
GRNX —/— 2/4 4/8
CAM 2/8 2/8
AZM 2/8 —/—
CLDM 0.5/4 0.5/4
EM/CLDM —/— 0.5/1 —/—
MINO 4/16 4/16
FOM —/— 16/256 —/—
ST 40/80 40/80




